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Introduccion y Objetivo

Se ha comunicado que fosamprenavir podria tener actividad antiviral frente al VHC. Si es asi, la exposicidon a fosamprenavir en
pacientes coinfectados por VIH y VHC podria inducir mutaciones en la proteasa del VHC y producir cambios en |la sensibilidad del
VHC a los inhibidores de la proteasa .

OBJETIVO: Describir las modificaciones en el gen de la proteasa del VHC en pacientes coinfectados por VIHy VHC
(genotipo 1) que inician un tratamiento antirretroviral con Fosamprenavir

Pacientes, metodos y diseno

« Ensayo clinico: multicéntrico, randomizado (1:1), abierto y controlado, de ° Variable principal: cambios en la cuasiespecie del VHC definidos mediante la secuenciacion

prueba de concepto, . del gen de la proteasa y la aparicion de nuevas mutaciones tras la visita basal.
e Criterios de inclusion. O smere

1) Infeccion cronica activa por VHC. /m

2) Infeccion por VIH con CV <50 cop/ml en los ultimos 6 meses.y tratamiento 2AN+1IP NN

N= 42 Dia 0 Semana 12 Semana 24 Semana 48
: : |
antirretroviral estable con 2AN+1NN o 1 IP. \ AN + IP o NN n= 21
l Extracciones para secuenc

3) No exposicion previa a fosamprenavir ni amprenavir

iacion de la proteasa de VHC

Resultados

Pacientes Fig 1. Identificacion de las mutaciones producidas respecto a secuencia
| basal..Diagramas (A) indica la posicion de los nucleotidos mutados
Total con >in Diagramas (B) indica la posicién de los aminoacidos mutados
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S0: semana 0, S12: semana 12, S24: semana 24, S48: semana 48.

Conclusiones

El tratamiento con fosamprenavir/r en pacientes coinfectados por VIH y VHC genotipo 1
no Induce cambios en la sensibilidad a los inhibidores de la proteasa del VHC
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